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［１］　ＭＯＲＩＡ，ＬＥＨＭＡＮＮＳ，ＯＫＥＬＬＹＪ，犲狋犪犾．Ｃａｐｓａｉｃｉｎ，ａｃｏｍ

ｐｏｎｅｎｔｏｆｒｅｄｐｅｐｐｅｒｓ，ｉｎｈｉｂｉｔｓｔｈｅｇｒｏｗｔｈｏｆａｎｄｒｏｇｅｎｉｎｄｅ

ｐｅｎｄｅｎｔ，ｐ５３ ｍｕｔａｎｔｐｒｏｓｔａｔｅｃａｎｃｅｒｃｅｌｌｓ［Ｊ］．犆犪狀犮犲狉犚犲

狊犲犪狉犮犺，２００６，６６（６）：３２２２３２２９．

［２］　ＷＨＩＴＩＮＧＳ，ＤＥＲＢＹＳＨＩＲＥＥＪ，ＴＩＷＡＲＩＢ．Ｃｏｕｌｄｃａｐｓａｉｃｉ

ｎｏｉｄｓｈｅｌｐｔｏｓｕｐｐｏｒｔｗｅｉｇｈｔｍａｎａｇｅｍｅｎｔ？Ａｓｙｓｔｅｍａｔｉｃｒｅ

ｖｉｅｗａｎｄｍｅｔａａｎａｌｙｓｉｓｏｆｅｎｅｒｇｙｉｎｔａｋｅｄａｔａ［Ｊ］．犃狆狆犲狋犻狋犲，

２０１４，７３：１８３１８８．

［３］　ＣＡＴＥＲＩＮＡ ＭＪ，ＳＣＨＵＭＡＣＨＥＲＭ Ａ，ＴＯＭＩＮＡＧＡ Ｍ，犲狋

犪犾．Ｔｈｅｃａｐｓａｉｃｉｎｒｅｃｅｐｔｏｒ：ａｈｅａｔａｃｔｉｖａｔｅｄｉｏｎｃｈａｎｎｅｌｉｎｔｈｅ

ｐａｉｎｐａｔｈｗａｙ［Ｊ］．犖犪狋狌狉犲，１９９７，３８９（６６５３）：８１６８２４．

［４］　ＭＡＺＯＵＲＥＫＭ，ＰＵＪＡＲＡ，ＢＯＲＯＶＳＫＹＹ，犲狋犪犾．Ａｄｙｎａｍｉｃ

ｉｎｔｅｒｆａｃｅｆｏｒｃａｐｓａｉｃｉｎｏｉｄｓｙｓｔｅｍｓｂｉｏｌｏｇｙ［Ｊ］．犘犾犪狀狋犘犺狔狊犻狅犾狅

犵狔，２００９，１５０（４）：１８０６１８２１．

［５］　ＱＩＮＣ，ＹＵＣＳ，ＳＨＥＮＹＯ，犲狋犪犾．Ｗｈｏｌｅｇｅｎｏｍｅｓｅｑｕｅｎｃｉｎｇ

ｏｆｃｕｌｔｉｖａｔｅｄａｎｄｗｉｌｄｐｅｐｐｅｒｓｐｒｏｖｉｄｅｓｉｎｓｉｇｈｔｓｉｎｔｏ犆犪狆狊犻犮狌犿

ｄｏｍｅｓｔｉｃａｔｉｏｎａｎｄｓｐｅｃｉａｌｉｚａｔｉｏｎ［Ｊ］．犘狉狅犮犲犲犱犻狀犵狊狅犳狋犺犲犖犪

狋犻狅狀犪犾犃犮犪犱犲犿狔狅犳犛犮犻犲狀犮犲狊狅犳狋犺犲犝狀犻狋犲犱犛狋犪狋犲狊狅犳犃犿犲狉犻犮犪，

２０１４，１１１（１４）：５１３５５１４０．

［６］　ＭＡＡＪ，ＭＡＲＧ，ＬＰＥＺＭＧ，犲狋犪犾．Ｖｉｒｕｓｉｎｄｕｃｅｄｓｉｌｅｎｃｉｎｇ

ｏｆ犆狅犿狋，狆犃犿狋ａｎｄ犓犪狊ｇｅｎｅｓｒｅｓｕｌｔｓｉｎａｒｅｄｕｃｔｉｏｎｏｆｃａｐｓａｉｃｉ

ｎｏｉｄａｃｃｕｍｕｌａｔｉｏｎｉｎｃｈｉｌｉｐｅｐｐｅｒｆｒｕｉｔｓ［Ｊ］．犘犾犪狀狋犪，２００８，２２７

（３）：６８１６９５．

［７］　ＳＴＥＬＬＡＲＩＧ Ｍ，ＭＡＺＯＵＲＥＫ Ｍ，ＪＡＨＮ Ｍ Ｍ．Ｃｏｎｔｒａｓｔｉｎｇ

ｍｏｄｅｓｆｏｒｌｏｓｓｏｆｐｕｎｇｅｎｃｙｂｅｔｗｅｅｎｃｕｌｔｉｖａｔｅｄａｎｄｗｉｌｄｓｐｅｃｉｅｓ

ｏｆ犆犪狆狊犻犮狌犿［Ｊ］．犎犲狉犲犱犻狋狔，２０１０，１０４（５）：４６０４７１．

［８］　ＫＩＭＳ，ＰＡＲＫ Ｍ，ＹＥＯＭＳＩ，犲狋犪犾．Ｇｅｎｏｍｅｓｅｑｕｅｎｃｅｏｆｔｈｅ

ｈｏｔｐｅｐｐｅｒｐｒｏｖｉｄｅｓｉｎｓｉｇｈｔｓｉｎｔｏｔｈｅｅｖｏｌｕｔｉｏｎｏｆｐｕｎｇｅｎｃｙｉｎ

犆犪狆狊犻犮狌犿ｓｐｅｃｉｅｓ［Ｊ］．犖犪狋狌狉犲犌犲狀犲狋犻犮狊，２０１４，４６（３）：２７０２７８．

［９］　ＫＯＥＤＡＳ，ＳＡＴＯＫ，ＴＯＭＩＫ．Ａｎａｌｙｓｉｓｏｆｎｏｎｐｕｎｇｅｎｃｙ，Ａ

ｒｏｍａ，ａｎｄｏｒｉｇｉｎｏｆａ犆犪狆狊犻犮狌犿犮犺犻狀犲狀狊犲ｃｕｌｔｉｖａｒｆｒｏｍａＣａｒｉｂ

ｂｅａｎｉｓｌａｎｄ［Ｊ］．犑犪狆犪狀犲狊犲犛狅犮犻犲狋狔犳狅狉犎狅狉狋犻犮狌犾狋狌狉犪犾犛犮犻犲狀犮犲，

２０１４，８３（３）：２４４２５１．

［１０］　ＫＯＥＤＡＳ，ＳＡＴＯＫ，ＴＡＫＩＳＡＷＡＲ，犲狋犪犾．Ｉｎｈｅｒｉｔａｎｃｅｏｆ

Ｎｏｎｐｕｎｇｅｎｃｙｉｎ‘Ｎｏ．３３４１’（犆犪狆狊犻犮狌犿犮犺犻狀犲狀狊犲）［Ｊ］．犎狅狉

狋犻犮狌犾狋狌狉犲犑狅狌狉狀犪犾，２０１５，８４（４）：３２３３２６．

［１１］　ＹＡＲＮＥＳＳＣ，ＡＳＨＲＡＦＩＨ，ＲＥＹＥＳＣＨＩＮＷＯＳ，犲狋犪犾．Ｉ

ｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆＱＴＬｓｆｏｒｃａｐｓａｉｃｉｎｏｉｄｓ，ｆｒｕｉｔｑｕａｌｉｔｙ，ａｎｄ

ｐｌａｎｔａｒｃｈｉｔｅｃｔｕｒｅｒｅｌａｔｅｄｔｒａｉｔｓｉｎａｎｉｎｔｅｒｓｐｅｃｉｆｉｃ犆犪狆狊犻犮狌犿

ＲＩＬｐｏｐｕｌａｔｉｏｎ［Ｊ］．犌犲狀狅犿犲，２０１３，５６（１）：６１７４．

［１２］　ＬＥＥＪ，ＰＡＲＫＳＪ，ＨＯＮＧＳＣ，犲狋犪犾．ＱＴＬｍａｐｐｉｎｇｆｏｒｃａｐｓａ

ｉｃｉｎａｎｄｄｉｈｙｄｒｏｃａｐｓａｉｃｉｎｃｏｎｔｅｎｔｉｎａｐｏｐｕｌａｔｉｏｎｏｆ犆犪狆狊犻犮狌犿

犪狀狀狌狌犿 ‘ＮＢ１’× 犆犪狆狊犻犮狌犿犮犺犻狀犲狀狊犲 ‘ＢｈｕｔＪｏｌｏｋｉａ’［Ｊ］．

犘犾犪狀狋犅狉犲犲犱犻狀犵，２０１６，１３５：３７６３８３．
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，２０１６，（３）：１９２５．

ＷＡＮＧＮ，ＺＨＡＮＧＺＨ，ＷＡＮＧＬＨ，犲狋犪犾．Ａｎａｌｙｓｉｓａｎｄ

ＱＴＬｍａｐｐｉｎｇｆｏｒｃａｐｓａｉｃｉｎｃｏｎｔｅｎｔｏｆｐｅｐｐｅｒｆｒｕｉｔｓｕｎｄｅｒ

ｄｉｆｆｅｒｅｎｔｃｕｌｔｉｖａｔｉｏｎｃｏｎｄｉｔｉｏｎｓ［Ｊ］．犆犺犻狀犪犞犲犵犲狋犪犫犾犲狊，２０１６，

（３）：１９２５．

［１４］　ＡＴＴＵＱＵＡＹＥＦＩＯＶＫ，ＢＵＣＫＬＥＫＡ．Ｒａｐｉｄｓａｍｐｌｅｐｒｅｐ

ａｒａｔｉｏｎｍｅｔｈｏｄｆｏｒＨＰＬＣａｎａｌｙｓｉｓｏｆｃａｐｓａｉｃｉｎｏｉｄｓｉｎ犆犪狆狊犻

犮狌犿ｆｒｕｉｔｓａｎｄｏｌｅｏｒｅｓｉｎｓ［Ｊ］．犑狅狌狉狀犪犾狅犳犃犵狉犻犮狌犾狋狌狉犪犾犪狀犱

犉狅狅犱犆犺犲犿犻狊狋狉狔，１９８７，３５（５）：７７７７７９．

［１５］　ＴＡＩＴＨ，ＤＡＨＬＢＥＣＫＤ，ＣＬＡＲＫＥＴ，犲狋犪犾．Ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆ

ｔｈｅ犅狊２ｐｅｐｐｅｒｇｅｎｅｃｏｎｆｅｒｓｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｂａｃｔｅｒｉａｌｓｐｏｔｄｉｓ

ｅａｓｅｉｎｔｏｍａｔｏ［Ｊ］．犘狉狅犮犲犲犱犻狀犵狊狅犳狋犺犲犖犪狋犻狅狀犪犾犃犮犪犱犲犿狔狅犳

犛犮犻犲狀犮犲，１９９９，９６（２４）：１４１５３１４１５８．

［１６］　ＲＯＭＥＲＰ，ＨＡＨＮＳ，ＪＯＲＤＡＮＴ，犲狋犪犾．Ｐｌａｎｔｐａｔｈｏｇｅｎｒｅｃ

ｏｇｎｉｔｉｏｎｍｅｄｉａｔｅｄｂｙｐｒｏｍｏｔｅｒａｃｔｉｖａｔｉｏｎｏｆｔｈｅｐｅｐｐｅｒ犅狊３

ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｇｅｎｅ［Ｊ］．犛犮犻犲狀犮犲，２００７，３１８（５８５０）：６４５６４８．

［１７］　ＲＵＦＦＥＬＳ，ＤＵＳＳＡＵＬＴＭＨ，ＰＡＬＬＯＩＸＡ，犲狋犪犾．Ａｎａｔｕｒａｌ

ｒｅｃｅｓｓｉｖｅｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｇｅｎｅａｇａｉｎｓｔｐｏｔａｔｏｖｉｒｕｓＹｉｎｐｅｐｐｅｒ

ｃｏｒｒｅｓｐｏｎｄｓｔｏｔｈｅｅｕｋａｒｙｏｔｉｃｉｎｉｔｉａｔｉｏｎｆａｃｔｏｒ４Ｅ（ｅＩＦ４Ｅ）

［Ｊ］．犘犾犪狀狋犑狅狌狉狀犪犾，２００２，３２（６）：１０６７１０７５．

［１８］　ＳＡＷＡＤＡ Ｈ，ＴＡＫＥＵＣＨＩＳ，ＨＡＭＡＤＡ Ｈ，犲狋犪犾．Ａｎｅｗ

犜狅犫犪犿狅狏犻狉狌狊ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｇｅｎｅ，犔１犪，ｏｆｓｗｅｅｔｐｅｐｐｅｒ（犆犪狆狊犻犮狌犿

犪狀狀狌狌犿 Ｌ．）［Ｊ］．犈狀犵犲犻犌犪犽犽犪犻 犣犪狊狊犺犻，２００４，７３（６）：

５５２５５７．

［１９］　ＡＮＴＩＧＮＵＳＹ，ＬＡＣＨＭＡＮＯ，ＰＥＡＲＬＳＭＡＮ Ｍ，犲狋犪犾．Ａ

ｎｅｗｐａｔｈｏｔｙｐｅｏｆｐｅｐｐｅｒｍｉｌｄｍｏｔｔｌｅｖｉｒｕｓ（ＰＭＭｏＶ）ｏｖｅｒ

ｃｏｍｅｓｔｈｅ犔４ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｇｅｎｏｔｙｐｅｏｆｐｅｐｐｅｒｃｕｌｔｉｖａｒｓ［Ｊ］．

犘犾犪狀狋犇犻狊犲犪狊犲，２００８，９２（９２）：１０３３１０３７．

［２０］　ＴＯＭＩＴＡＲ，ＳＥＫＩＮＥＫＴ，ＭＩＺＵＭＯＴＯ Ｈ，犲狋犪犾．Ｇｅｎｅｔｉｃ

ｂａｓｉｓｆｏｒｔｈｅｈｉｅｒａｒｃｈｉｃａｌｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｂｅｔｗｅｅｎ犜狅犫犪犿狅狏犻狉狌狊

ｓｐｐ．ａｎｄ犔ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｇｅｎｅａｌｌｅｌｅｓｆｒｏｍｄｉｆｆｅｒｅｎｔｐｅｐｐｅｒｓｐｅ

ｃｉｅｓ［Ｊ］．犕狅犾犲犮狌犾犪狉犘犾犪狀狋犕犻犮狉狅犫犲犐狀狋犲狉犪犮狋犻狅狀狊，２０１０，２４（１）：

１０８１１７．

［２１］　ＪＩＮＪＨ，ＺＨＡＮＧＨＸ，ＴＡＮＪＹ，犲狋犪犾．Ａｎｅｗｅｔｈｙｌｅｎｅｒｅ

ｓｐｏｎｓｉｖｅｆａｃｔｏｒ犆犪犘犜犐１ｇｅｎｅｏｆｐｅｐｐｅｒ（犆犪狆狊犻犮狌犿犪狀狀狌狌犿

Ｌ．）ｉｎｖｏｌｖｅｄｉｎｔｈｅｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｏｆｄｅｆｅｎｓｅｒｅｓｐｏｎｓｅｔｏ犘犺狔狋狅

狆犺狋犺狅狉犪犮犪狆狊犻犮犻［Ｊ］．犉狉狅狀狋犻犲狉狊犻狀犘犾犪狀狋犛犮犻犲狀犮犲，２０１６，６：

１２１７１２２８．

［２２］　ＷＡＮＧＰ，ＷＡＮＧＬ，ＧＵＯＪ，犲狋犪犾．Ｍｏｌｅｃｕｌａｒｍａｐｐｉｎｇｏｆａ

ｇｅｎｅｃｏｎｆｅｒｒｉｎｇｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏ犘犺狔狋狅狆犺狋犺狅狉犪犮犪狆狊犻犮犻Ｌｅｏｎｉａｎ

ｒａｃｅ２ｉｎｐｅｐｐｅｒｌｉｎｅＰＩ２０１２３４（犆犪狆狊犻犮狌犿犪狀狀狌狌犿 Ｌ．）［Ｊ］．
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ｌｉｎｅｓｕｓｉｎｇＳＳＨ［Ｊ］．犃犮狋犪犎狅狉狋犻犮狌犾狋狌狉犪犲犛犻狀犻犮犪，２００９，３６

（１０）：１４４３１４４９．

［６８］　ＭＡＮ，ＬＩＵＣ，ＹＡＮＧ Ｗ，犲狋犪犾．犘犃犘３ｒｅｇｕｌａｔｅｓｓｔａｍｅｎｂｕｔ

ｎｏｔｐｅｔａｌｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔｉｎ犆犪狆狊犻犮狌犿犪狀狀狌狌犿 Ｌ．［Ｊ］．犎狅狉狋犻

犮狌犾狋狌狉犪犾犘犾犪狀狋犑狅狌狉狀犪犾，２０１６，２（２）：９１９６．

［６９］　ＬＩＬ，ＶＥＮＫＡＴＥＳＨＪ，ＪＯＹＤ，犲狋犪犾．Ｆｉｎｅｍａｐｐｉｎｇａｎｄｉｄｅｎ

ｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆｃａｎｄｉｄａｔｅｇｅｎｅｓｆｏｒｔｈｅ狊狔２ｌｏｃｕｓｉｎａｔｅｍｐｅｒａ

ｔｕｒｅｓｅｎｓｉｔｉｖｅｃｈｉｌｉｐｅｐｐｅｒ（犆犪狆狊犻犮狌犿犮犺犻狀犲狀狊犲）［Ｊ］．犜犺犲狅狉犲狋犻

犮犪犾犪狀犱犃狆狆犾犻犲犱犌犲狀犲狋犻犮狊，２０１６，１２９（８）：１５４１１５５６．

［７０］　ＴｈｅＰｏｔａｔｏＧｅｎｏｍｅＳｅｑｕｅｎｃｉｎｇＣｏｎｓｏｒｔｉｕｍ．Ｇｅｎｏｍｅｓｅ

ｑｕｅｎｃｅａｎｄａｎａｌｙｓｉｓｏｆｔｈｅｔｕｂｅｒｃｒｏｐｐｏｔａｔｏ［Ｊ］．犖犪狋狌狉犲，

２０１１，４７５（７３５５）：１８９１９５．

［７１］　ＴｈｅＴｏｍａｔｏＧｅｎｏｍｅＣｏｎｓｏｒｔｉｕｍ．Ｔｈｅｔｏｍａｔｏｇｅｎｏｍｅｓｅ

ｑｕｅｎｃｅｐｒｏｖｉｄｅｓｉｎｓｉｇｈｔｓｉｎｔｏｆｌｅｓｈｙｆｒｕｉｔｅｖｏｌｕｔｉｏｎ［Ｊ］．犖犪

狋狌狉犲，２０１２，４８５（７４００）：６３５６４１．

［７２］　ＨＩＤＥＫＩＨ，ＫＥＮＴＡＳ，ＫＯＪＩＭ，犲狋犪犾．Ｄｒａｆｔｇｅｎｏｍｅｓｅ

ｑｕｅｎｃｅｏｆｅｇｇｐｌａｎｔ（犛狅犾犪狀狌犿犿犲犾狅狀犵犲狀犪Ｌ．）：ｔｈｅｒｅｐｒｅｓｅｎｔａ

ｔｉｖｅｓｏｌａｎｕｍｓｐｅｃｉｅｓｉｎｄｉｇｅｎｏｕｓｔｏｔｈｅｏｌｄｗｏｒｌｄ［Ｊ］．犇犖犃

犚犲狊犲犪狉犮犺，２０１４，２１（６）：６４９６６０．

［７３］　ＰＩＥＲＲＥＭ，ＮＯＬＬ，ＬＡＨＡＹＥＴ，犲狋犪犾．Ｈｉｇｈｒｅｓｏｌｕｔｉｏｎｇｅ

ｎｅｔｉｃｍａｐｐｉｎｇｏｆｔｈｅｐｅｐｐｅｒｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｌｏｃｕｓ犅狊３ｇｏｖｅｒｎｉｎｇ

ｒｅｃｏｇｎｉｔｉｏｎｏｆｔｈｅ犡犪狀狋犺狅犿狅狀犪狊犮犪犿狆犲狊狋狉犻狊 ｐｖ狏犲狊犻犮犪狋狅狉犪

ＡｖｒＢｓ３ｐｒｏｔｅｉｎ［Ｊ］．犜犺犲狅狉犲狋犻犮犪犾犪狀犱犃狆狆犾犻犲犱犌犲狀犲狋犻犮狊，２０００，
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１０１（１／２）：２５５２６３．

［７４］　ＪＯＲＤＡＮＴ，ＲＯＭＥＲＰ，ＭＥＹＥＲＡ，犲狋犪犾．Ｐｈｙｓｉｃａｌｄｅｌｉｍｉｔａ

ｔｉｏｎｏｆｔｈｅｐｅｐｐｅｒ犅狊３ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｇｅｎｅｓｐｅｃｉｆｙｉｎｇｒｅｃｏｇｎｉｔｉｏｎ

ｏｆｔｈｅＡｖｒＢｓ３ｐｒｏｔｅｉｎｆｒｏｍ犡犪狀狋犺狅犿狅狀犪狊犮犪犿狆犲狊狋狉犻狊ｐｖ．狏犲狊

犻犮犪狋狅狉犻犪［Ｊ］．犜犺犲狅狉犲狋犻犮犪犾犪狀犱 犃狆狆犾犻犲犱犌犲狀犲狋犻犮狊，２００６，１１３

（５）：８９５９０５．

［７５］　ＷＡＮＧＰ，ＬＩＵＸ，ＧＵＯＪ，犲狋犪犾．Ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎａｎｄｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ

ａｎａｌｙｓｉｓｏｆｃａｎｄｉｄａｔｅｇｅｎｅｓａｓｓｏｃｉａｔｅｄｗｉｔｈｄｅｆｅｎｓｅｒｅｓｐｏｎｓｅｓ

ｔｏ犘犺狔狋狅狆犺狋犺狅狉犪犮犪狆狊犻犮犻ｉｎｐｅｐｐｅｒｌｉｎｅ“ＰＩ２０１２３４”［Ｊ］．犐狀

狋犲狉狀犪狋犻狅狀犪犾犑狅狌狉狀犪犾狅犳犕狅犾犲犮狌犾犪狉犛犮犻犲狀犮犲狊，２０１５，１６（５）：１１

４１７１１４３８．

［７６］　ＣＡＳＴＥＬＬＯＴＥＭ，ＨＡＳＳＡＮＩＰＡＫＫ，ＲＡＷＬＩＮＧＳＣ，犲狋犪犾．

ＳＯＬＮｅｔＭｉｎｅｒ，ａｔｏｏｌｆｏｒｆｉｎｄｉｎｇｃａｎｄｉｄａｔｅｇｅｎｅｓｉｎｐｏｔａｔｏ

（犛狅犾犪狀狌犿狋狌犫犲狉狅狊狌犿）ａｎｄｔｏｍａｔｏ（犛狅犾犪狀狌犿犾狔犮狅狆犲狉狊犻犮狌犿）

［Ｃ］．Ｔｈｅ１０ｔｈＳｏｌａｎａｃｅａｅＣｏｎｆｅｒｅｎｃｅ．Ｂｅｉｊｉｎｇ：Ｉｎｓｔｉｔｕｔｅｏｆ

ＧｅｎｅｔｉｃｓａｎｄＤｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔａｌＢｉｏｌｏｇｙ，ＣｈｉｎｅｓｅＡｃａｄｅｍｙｏｆ

Ｓｃｉｅｎｃｅｓ，２０１３．

［７７］　ＶＡＮ ＯＲＳＯＵＷ ＮＪ，ＨＯＧＥＲＳＲＣ，ＪＡＮＳＳＥＮ Ａ，犲狋犪犾．

Ｃｏｍｐｌｅｘｉｔｙｒｅｄｕｃｔｉｏｎｏｆｐｏｌｙｍｏｒｐｈｉｃｓｅｑｕｅｎｃｅｓ（ＣＲｏＰＳ）：ａ

ｎｏｖｅｌａｐｐｒｏａｃｈｆｏｒｌａｒｇｅｓｃａｌｅｐｏｌｙｍｏｒｐｈｉｓｍ ｄｉｓｃｏｖｅｒｙｉｎ

ｃｏｍｐｌｅｘｇｅｎｏｍｅｓ［Ｊ］．犘犔狅犛犗狀犲，２００７，２（１１）：ｅ１１７２．

［７８］　ＢＡＩＲＤＮＡ，ＥＴＴＥＲＰＤ，ＡＴＷＯＯＤＴＳ，犲狋犪犾．ＲａｐｉｄＳＮＰ

ｄｉｓｃｏｖｅｒｙａｎｄｇｅｎｅｔｉｃｍａｐｐｉｎｇｕｓｉｎｇｓｅｑｕｅｎｃｅｄＲＡＤｍａｒｋｅｒｓ

［Ｊ］．犘犔狅犛犗狀犲，２００８，３（１０）：ｅ３３７６．

［７９］　ＥＬＳＨＩＲＥＲＪ，ＧＬＡＵＢＩＴＺＪＣ，ＳＵＮＱ，犲狋犪犾．Ａｒｏｂｕｓｔ，ｓｉｍ

ｐｌｅｇｅｎｏｔｙｐｉｎｇｂｙｓｅｑｕｅｎｃｉｎｇ（ＧＢＳ）ａｐｐｒｏａｃｈｆｏｒｈｉｇｈｄｉｖｅｒ

ｓｉｔｙｓｐｅｃｉｅｓ［Ｊ］．犘犔狅犛犗狀犲，２０１１，６（５）：ｅ１９３７９．

［８０］　ＳＵＮＸＷ，ＬＩＵＤＹ，ＺＨＡＮＧＸＦ，犲狋犪犾．ＳＬＡＦｓｅｑ：ａｎｅｆｆｉ

ｃｉｅｎｔｍｅｔｈｏｄｏｆｌａｒｇｅｓｃａｌｅｄｅｎｏｖｏＳＮＰｄｉｓｃｏｖｅｒｙａｎｄｇｅｎｏ

ｔｙｐｉｎｇｕｓｉｎｇｈｉｇｈｔｈｒｏｕｇｈｐｕｔｓｅｑｕｅｎｃｉｎｇ［Ｊ］．犘犔狅犛犗狀犲，

２０１３，８（３）：ｅ５８７００．
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，２０１４，４１（Ｓ）：２７０５．

ＤＵＡＮＭ Ｍ，ＷＡＮＧＮ，ＭＡＯＳＬ，犲狋犪犾．Ｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｏｆａｎ

ｈｉｇｈｄｅｎｓｉｔｙｉｎｔｒａｓｐｅｃｉｆｉｃｇｅｎｅｔｉｃｍａｐｏｆｐｅｐｐｅｒ［Ｊ］．犃犮狋犪

犎狅狉狋犻犮狌犾狋狌狉犪犲犛犻狀犻犮犪，２０１４，４１（Ｓ）：２７０５．

［８２］　ＧＵＯＧ，ＷＡＮＧＳ，ＬＩＵＪ，犲狋犪犾．ＲａｐｉｄｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆＱＴＬｓ

ｕｎｄｅｒｌｙｉｎｇｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｃｕｃｕｍｂｅｒｍｏｓａｉｃｖｉｒｕｓｉｎｐｅｐｐｅｒ

（犆犪狆狊犻犮狌犿犳狉狌狋犲狊犮犲狀狊）［Ｊ］．犜犺犲狅狉犲狋犻犮犪犾犪狀犱犃狆狆犾犻犲犱犌犲狀犲狋

犻犮狊，２０１６：１１２．

［８３］　ＳＩＬ，ＣＨＥＮＪ，ＨＵＡＮＧＸ，犲狋犪犾．犗狊犛犘犔１３ｃｏｎｔｒｏｌｓｇｒａｉｎｓｉｚｅ

ｉｎｃｕｌｔｉｖａｔｅｄｒｉｃｅ［Ｊ］．犖犪狋狌狉犲犌犲狀犲狋犻犮狊，２０１６，４８（４）：４４７４５６．

［８４］　ＮＩＭＭＡＫＡＹＡＬＡＰ，ＡＢＢＵＲＩＶＬ，ＡＢＢＵＲＩＬ，犲狋犪犾．Ｌｉｎｋ

ａｇｅｄｉｓｅｑｕｉｌｉｂｒｉｕｍａｎｄｐｏｐｕｌａｔｉｏｎｓｔｒｕｃｔｕｒｅａｎａｌｙｓｉｓａｍｏｎｇ

犆犪狆狊犻犮狌犿犪狀狀狌狌犿Ｌ．ｃｕｌｔｉｖａｒｓｆｏｒｕｓｅｉｎａｓｓｏｃｉａｔｉｏｎｍａｐｐｉｎｇ

［Ｊ］．犕狅犾犲犮狌犾犪狉犌犲狀犲狋犻犮狊犪狀犱 犌犲狀狅犿犻犮狊，２０１４，２８９（４）：

５１３５２１．

［８５］　ＴＡＲＡＮＴＯＦ，Ｄ’ＡＧＯＳＴＩＮＯＮ，ＧＲＥＣＯＢ，犲狋犪犾．Ｇｅｎｏｍｅ

ｗｉｄｅＳＮＰｄｉｓｃｏｖｅｒｙａｎｄｐｏｐｕｌａｔｉｏｎｓｔｒｕｃｔｕｒｅａｎａｌｙｓｉｓｉｎｐｅｐ

ｐｅｒ（犆犪狆狊犻犮狌犿犪狀狀狌狌犿）ｕｓｉｎｇｇｅｎｏｔｙｐｉｎｇｂｙｓｅｑｕｅｎｃｉｎｇ［Ｊ］．

犅犕犆犌犲狀狅犿犻犮狊，２０１６，１７（１）：９４３９５５．

［８６］　ＤＡＳＳ，ＵＰＡＤＨＹＡＹＡ Ｈ Ｄ，ＢＡＪＡＪＤ，犲狋犪犾．Ｄｅｐｌｏｙｉｎｇ

ＱＴＬｓｅｑｆｏｒｒａｐｉｄｄｅｌｉｎｅａｔｉｏｎｏｆａｐｏｔｅｎｔｉａｌｃａｎｄｉｄａｔｅｇｅｎｅ

ｕｎｄｅｒｌｙｉｎｇｍａｊｏｒｔｒａｉｔａｓｓｏｃｉａｔｅｄＱＴＬｉｎｃｈｉｃｋｐｅａ［Ｊ］．犇犖犃

犚犲狊犲犪狉犮犺，２０１５，２２（３）：１９３２０３．

［８７］　ＳＩＮＧＨＶＫ，ＫＨＡＮＡ Ｗ，ＪＡＧＡＮＡＴＨＡＮＤ，犲狋犪犾．ＱＴＬ

ｓｅｑｆｏｒｒａｐｉｄｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆｃａｎｄｉｄａｔｅｇｅｎｅｓｆｏｒ１００ｓｅｅｄ

ｗｅｉｇｈｔａｎｄｒｏｏｔ／ｔｏｔａｌｐｌａｎｔｄｒｙｗｅｉｇｈｔｒａｔｉｏｕｎｄｅｒｒａｉｎｆｅｄ

ｃｏｎｄｉｔｉｏｎｓｉｎｃｈｉｃｋｐｅａ［Ｊ］．犘犾犪狀狋犅犻狅狋犲犮犺狀狅犾狅犵狔犑狅狌狉狀犪犾，

２０１６，１４（１１）：２１１０２１１９．

［８８］　ＬＩＬ，ＬＩＤ，ＬＩＵＳ，犲狋犪犾．Ｔｈｅｍａｉｚｅ犵犾狅狊狊狔１３ｇｅｎｅ，ｃｌｏｎｅｄｖｉａ

ＢＳＲｓｅｑａｎｄｓｅｑｗａｌｋｉｎｇｅｎｃｏｄｅｓａｐｕｔａｔｉｖｅＡＢＣｔｒａｎｓｐｏｒｔｅｒ

ｒｅｑｕｉｒｅｄｆｏｒｔｈｅｎｏｒｍａｌａｃｃｕｍｕｌａｔｉｏｎｏｆｅｐｉｃｕｔｉｃｕｌａｒｗａｘｅｓ

［Ｊ］．犘犔狅犛犗狀犲，２０１３，８（１２）：ｅ８２３３３．

［８９］　ＴＳＡＢＡＬＬＡＡ，ＰＡＳＥＮＴＳＩＳＫ，ＤＡＲＺＥＮＴＡＳＮ，犲狋犪犾．Ｍｕｌ

ｔｉｐｌｅｅｖｉｄｅｎｃｅｆｏｒｔｈｅｒｏｌｅｏｆａｎＯｖａｔｅｌｉｋｅｇｅｎｅｉｎｄｅｔｅｒｍｉ
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