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ｕｓｅｄｔｏａｎａｌｙｚｅｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｐａｔｔｅｒｎｏｆｔｈｉｓｇｅｎｅｉｎｄｉｆｆｅｒｅｎｔｔｉｓｓｕｅｓｕｎｄｅｒｂｉｏｔｉｃｓｔｒｅｓｓ（犘．狆犪狉犪狊犻狋犻犮犪）
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ｓｉｓｏｆｐｒｏｋａｒｙｏｔｉｃｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｃｈａｒａｃｔｅｒｉｓｔｉｃｓｆｏｒｔｈｉｓｇｅｎｅ．Ｓｅｑｕｅｎｃｅａｎａｌｙｓｉｓｓｈｏｗｅｄｔｈａｔｔｈｅｆｕｌｌｌｅｎｇｔｈ

ｃＤＮＡｏｆ犅犮犕犜２ｇｅｎｅｗａｓ５２８ｂｐ．Ｔｈｅｌｅｎｇｔｈｏｆｔｈｅｏｐｅｎｒｅａｄｉｎｇｆｒａｍｅｗａｓ２４３ｂｐａｎｄｅｎｃｏｄｅｄａｔｏｔａｌｏｆ

８０ａｍｉｎｏａｃｉｄｓ．Ｔｈｅｒｅｌａｔｉｖｅｍｏｌｅｃｕｌａｒｍａｓｓｗａｓ８．０２×１０３Ｄａ，ａｎｄｔｈｅｔｈｅｏｒｅｔｉｃａｌｉｓｏｅｌｅｃｔｒｉｃｐｏｉｎｔｗａｓ
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犕犜２ｇｅｎｅｗａｓｂｅｌｏｎｇｅｄｔｏｔｈｅ犕犜２ｇｅｎｅｆａｍｉｌｙｏｆｃｌａｓｓⅡｐｌａｎｔｓａｎｄｈａｄｓｉｍｉｌａｒｅｖｏｌｕｔｉｏｎａｒｙｒｅｌａｔｉｏｎｓｈｉｐ

ｗｉｔｈｏｔｈｅｒｐｌａｎｔｓｏｆｔｈｅｓａｍｅｆａｍｉｌｙ．Ａｍｏｎｇｏｆｔｈｅｍ，ｔｈｅｇｅｎｅｈａｄｔｈｅｈｉｇｈｅｓｔｈｏｍｏｌｏｇｙ（１００％），ｃｏｍ

ｐａｒｉｎｇｗｉｔｈｔｈｅｇｅｎｅ（犅狉犪０２９７６５）ｏｎＡ０５ｉｎＣｈｉｎｅｓｅｃａｂｂａｇｅ．Ｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｒｅａｌｔｉｍｅａｎａｌｙｓｉｓｓｈｏｗｅｄｔｈａｔ

ｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆ犅犮犕犜２ｇｅｎｅｗａｓｔｈｅｓｔｒｏｎｇｅｓｔｉｎｌｅａｖｅｓｏｆｎｏｎｈｅａｄｉｎｇＣｈｉｎｅｓｅｃａｂｂａｇｅ．Ｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ

ｏｆ犅犮犕犜２ｇｅｎｅｗａｓｐｅａｋｅｄａｔ４８ｈａｆｔｅｒｉｎｆｅｃｔｉｏｎｂｙ犘狊犲狌犱狅狆犲狉狅狀狅狊狆狅狉犪犮狌犫犲狀狊犻狊ｉｎｔｈｅｄｉｓｅａｓｅｒｅｓｉｓｔａｎｔ

ｖａｒｉｅｔｙ‘Ｓｕｚｈｏｕｑｉｎｇ’，ｗｈｉｌｅｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｌｅｖｅｌｗａｓｐｅａｋｅｄａｔ７２ｈｉｎｔｈｅｓｕｓｃｅｐｔｉｂｌｅｖａｒｉｅｔｙ‘Ａｉｊｉａｏ

ｈｕａｎｇ’．Ｕｎｄｅｒｓａｌｔｔｒｅａｔｍｅｎｔｃｏｎｄｉｔｉｏｎ，ｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｌｅｖｅｌｏｆ犅犮犕犜２ｇｅｎｅｗａｓｐｅａｋｅｄａｔ１２ｈｉｎｔｈｅｒｅ

ｓｉｓｔａｎｔｖａｒｉｅｔｙ‘Ｓｕｚｈｏｕｑｉｎｇ’，ｗｈｉｌｅｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｌｅｖｅｌｗａｓｐｅａｋｅｄａｔ２４ｈｉｎｔｈｅｓｕｓｃｅｐｔｉｂｌｅｖａｒｉｅｔｙ‘Ａｉ

ｊｉａｏｈｕａｎｇ’．ＵｎｄｅｒＡＢＡｔｒｅａｔｍｅｎｔ，ｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｌｅｖｅｌｗａｓｐｅａｋｅｄａｔ２４ｈｉｎ‘Ｓｕｚｈｏｕｑｉｎｇ’，ａｎｄｔｈｅｅｘ

ｐｒｅｓｓｉｏｎｔｅｎｄｅｎｃｙｏｆ犅犮犕犜２ｇｅｎｅｉｎ‘Ａｉｊｉａｏｈｕａｎｇ’ｗａｓｓｉｍｉｌａｒｔｏｔｈａｔｏｆ‘Ｓｕｚｈｏｕｑｉｎｇ’．Ｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆ

犅犮犕犜２ｇｅｎｅｗａｓｉｎｈｉｂｉｔｅｄｉｎｂｏｔｈｍａｔｅｒｉａｌｓｕｎｄｅｒｄｒｏｕｇｈｔｔｒｅａｔｍｅｎｔｃｏｎｄｉｔｉｏｎｓ．Ａｎａｌｙｓｉｓｏｆ犅犮犕犜２ｐｒｏ

ｋａｒｙｏｔｉｃｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｒｅｖｅａｌｅｄｔｈａｔａｓｐｅｃｉｆｉｃｍｏｌｅｃｕｌａｒｂａｎｄｏｆａｂｏｕｔ８×１０
３Ｄａｗａｓｄｅｔｅｃｔｅｄａｔ２，４，ａｎｄ６

ｈａｆｔｅｒｉｎｄｕｃｔｉｏｎａｔ３７℃ａｎｄ１．０ｍｍｏｌ·Ｌ－１ＩＰＴＧ，ｗｈｉｃｈｉｓｒｅｌａｔｅｄｔｏｔｈｅｅｘｐｅｃｔｅｄｆｕｓｉｏｎｐｒｏｔｅｉｎ．Ｒｅ

ｓｕｌｔｓｓｈｏｗｅｄｔｈａｔｎｏｎｈｅａｄｉｎｇｃａｂｂａｇｅ犅犮犕犜２ｇｅｎｅｐｌａｙｓａｎｉｍｐｏｒｔａｎｔｒｏｌｅｉｎｔｈｅｓｔｒｅｓｓｅｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔｓｕｃｈ

ａｓｂｉｏｔｉｃｓｔｒｅｓｓａｎｄａｂｉｏｔｉｃｓｔｒｅｓｓ．Ｉｎｔｈｉｓｓｔｕｄｙ，犅犮犕犜２ｈａｓｓｕｃｃｅｓｓｆｕｌｌｙａｃｈｉｅｖｅｄｆｕｓｅｄｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｉｎ犅犪

犮犻犾犾狌狊犮狅犾犻．Ｔｈｅｒｅｓｕｌｔｓｅｓｔａｂｌｉｓｈｅｄｔｈｅｆｏｕｎｄａｔｉｏｎｆｏｒｔｈｅｎｅｘｔｓｔｅｐｉｎｔｈｅｓｔｕｄｙｏｆｐｒｏｔｅｉｎｌｅｖｅｌｓａｎｄｔｈｅ

ｓｔｕｄｙｏｆｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｆｕｎｃｔｉｏｎｓ．Ｍｏｒｅｏｖｅｒ，ｉｔｗｉｌｌａｌｓｏｐｒｏｖｉｄｅｉｍｐｏｒｔａｎｔｔｈｅｏｒｅｔｉｃａｌｂａｓｉｓｆｏｒｂｒｅｅｄｉｎｇｎｅｗ

ｎｏｎｈｅａｄｉｎｇｃａｂｂａｇｅｖａｒｉｅｔｉｅｓｗｉｔｈｈｉｇｈｙｉｅｌｄａｎｄｇｏｏｄｑｕａｌｉｔｙ．
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